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Parametry programu

Verze programu:
6.1.34

Vývojové stáří programu:
22. 12. 1998 – současnost

Programovací jazyk: 
Visual Basic 6.0

Prostředí:
WIN95/98/2000/XP

Doporučená velikost paměti:
128 MB a více

Velikost instalace:
ca. 5 MB

Kapacita snímků:
30.000 (rozšířtelné na 65.000)

Kapacita druhů:
5.000 (rozšířitelné na 65.000)

Vstupní filtr:
TURBOVEG, (MS EXCEL)

Výstupní filtr:
MS WORD, MS EXCEL, MS ACCESS, text, TWINSPAN, CANOCO, PC-ORD, DMAP, systémy GIS

Formát souborů tabulky: 
binární, autorizovaný (WCT)

Formát souborů hlavičky:
textový, pevný počet znaků, soubory EXP a STR

Možnosti analýz 


   - klasifikace:
metoda COCKTAIL, TWINSPAN, CANOCO, PC-ORD, expertní systém

  - synoptické tabulky:
diagnostické, konstantní a dominantní druhy

  - podobnost snímků:
indexy beta-diverzity, indexy podobnosti

   - ekologické vlastnosti druhů:
Ellenbergovy indikační hodnoty, mezidruhová fidelita, analýza pokryvnosti druhů 

Základní přehled menu programu
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Nejdůležitější otázky a odpovědi k funkcím programu

Proč vznikl tento program?

Program JUICE (1998-dosud) byl vyvinut jako nástroj pro tabulkové zpracování fytocenologických snímků a jejich jednoduché analýzy. Program funguje na platformě WINDOWS 95/98/2000/XP. Může být použit jako vhodný mezistupeň mezi databázově archivovanými fytocenologickými nebo i jinými zápisy studijních ploch (uloženými nejlépe ve formátu programu TURBOVEG) a složitějšími analýzami dat, kam patří například metody clusterové analýzy nebo ordinace. Jako jediný tento program umožňuje klasifikaci vegetace metodou ‚Cocktail‘ a obsahuje jedinečné analyzační nástroje usnadňující zpracování dat. Pokud budete zpracovávat jen menší soubory dat bez nároku na složitější analýzy, zcela jistě Vám postačí zadat Vaše fytocenologické snímky do programu TURBOVEG a pomocí programu JUICE je zpracovat a upravit do publikační podoby. Finální výstup můžete pak načíst do některého z textových editorů a vytisknout.

Jak program získat?

Tento program je freeware a je možno jej volně šířit. Lze jej stáhnout na internetové adrese http://www.sci.muni.cz/botany/juice.htm Autor neručí za chyby, které se v programu mohou v průběhu jeho vývoje objevit. V případě, že na některou z chyb narazíte, prosím, upozorněte mne na ni pomocí adresy tichy@sci.muni.cz, aby bylo možno chybu ce nejrychleji odstranit. Detailnější informace o funkcích programu jsou poskytovány v rámci pravidelných přednášek nebo jednorázových kurzů na Přírodovědecké fakultě Masarykovy univerzity v Brně (http://www.sci.muni.cz /botany).    

Jak nainstalovat program?

Program a jeho součásti jsou zabaleny do instalačního balíčku, který je navíc komprimován do jediného souboru. Pokud nebyl program na Vašem počítači ještě nikdy nainstalován, potom je třeba pouze stáhnout plnou instalaci a spustit ji. Porgram se po zadání cílového adresáře automaticky nainstaluje. Je vhodné instalovat program ihned po restartu počítače, aby nedocházelo ke komplikacím instalace při přítomnosti stejných knihoven či jiných souborů načtených do paměti počítače jinými programy.
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V případě, že na Vašem počítači existuje již starší verze programu, pak je vhodné před instalací nové verze tu původní smazat. Ideálně to lze provést pomocí nástroje ‚Přidat nebo ubrat programy‘ v nabídce operačního systému WINDOWS ‚Ovládací panely‘. Teprve pak instalujte verzi novou!

První spuštění programu

Instalační program vytvoří v systému složku JUICE a v ní ikonu programu. Je vhodné a pro práci s externím programem TWINSPAN dokonce nezbytné spouštět program vždy pomocí této ikony. Z menu ‚START >>> VŠECHNY PROGRAMY‘ ji můžeme přenést na plochu zkopírováním na plochu (pomocí pravého tlačítka myši vyvoláme patřečné plovoucí menu).

Spuštěný program zobrazí úvodní logo (kliknutím do prostoru loga nebo klávesou ‚Enter‘ lze iniciaci programu urychlit), a pak následuje již (prozatím prázdné) okno programu.
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Kde získat informaci o verzi programu?

Při spouštění programu se jeho verze objevuje u loga programu. Před načtením první tabulky je verze programu zobrazena v záhlaví okna programu. Program je vhodné jednou za čas znovu přeinstalovat (alespoň jeho EXE soubor), protože stále vznikají nové verze s užitečnými funkcemi nebo odstraněnými chybami. 

Jak importovat data?

Před prvním spuštěním programu doporučuji stáhnout ještě vzorový datový balík uložený na stejné internetové adrese jako program. Obsahuje tři soubory s příponami CC! (tabulka ve formátu ‚Cornell condensed file‘), EXP (vybraná hlavičková data v textovém formátu s pevným počtem znaků) a STR (informace o délce polí hlavičky). Tyto tři soubory lze však stejně dobře a také jednoduše exportovat přímo z programu TURBOVEG. Pokud provádíte export z TURBOVEGu, vyberete si snímky, které chcete exportovat a zvolíte export pro program JUICE. Pak zvolíte jednotlivá pole hlavičky, která chete přenést do programu JUICE, zvolíte si jméno souboru (program generuje tři soubory stejného jména s uvedenými příponami) a spustíte export. 

Teprve nyní máte data připravená pro import do programu JUICE. Po jeho spuštění zvolíte menu ‚FILE >>> IMPORT >>> TABLE FROM >>> TURBOVEG‘. Objeví se následující formulář:
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Při prvním otevření tohoto formuláře zůstává spodní část prázdná – chybí lokalizace seznamu druhů. Data v Cornellském kondenzovaném formátu jsou totiž uložena pouze se sedmiznakovými zkratkami, které je nutno nejprve rozklíčovat. Je třeba proto najít patřičný soubor, který se jmenuje NEWFLORA.TXT a je uložen ve stejném adresáři jako program (tedy obvykle ‚c:\Program files\JUICE61‘). Zvolíme proto tlačítko ‚Open check list file‘ a vyhledáme tento soubor. Po otevření se cesta se souborem objeví v bílém textovém poli a bílý rámeček bude v optimálním případě obsahovat číslo druhu podle seznamu uloženého v TURBOVEGu, zkratku a plné jméno druhu. Čsato se však při prvním importu stává, že tomu tak není. Pokud používáte soubor NEWFLORA.TXT, zkontrolujte si, zda jsou v bílých polích ‚Species No.:‘, ‚Code:‘ a ‚Species:‘ uvedena čísla 5, 7 a 38, což znamená počet znaků vyhrazených v seznamu pro jednotlivá pole. Pokud jsou čísla a zkratky vidět, ale na místo druhových jmen zobrazuje seznam nesmyslné znaky, pak zvolte možnost ‚Encoded check list‘.

Teprve tehdy, je-li zobrazen seznam druhů, je vhodné otevřít soubor s tabulkou. Tento soubor má příponu CC! – ostatní dva soubory s hlavičkovými daty se nevyhledávají, protože se načtou automaticky. Musejí však být stejného jména jako soubor s tabulkou a musejí být umístěny ve stejném adresáři. Předběžné otevření souboru provedeme pomocí tlačítka ‚Open CC! File‘. Pokud má zvolený soubor vhodný formát, zobrazí se v něm počet uložených snímků a druhů a, pokud obsahuje stejný adresář i hlavičková data, zobrazí se také jednotlivá pole hlavičky (viz následující obrázek).
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Teprve nyní zvolíme tlačítko ‚Continue >>>‘. Soubor se importuje a vyzve Vás k jeho uložení.


Jak vypadá zobrazení tabulky?

Správně načtená tabulka bude zobrazena v následujícím tvaru:
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V této tabulce jsou funkčně rozlišeny tři části: (1) druhy, (2) hlavička a (3) samotná tabulka.

Jak upravovat tabulku?

Tabulku lze upravovat především za použití myši. Manipulační funkce, které jsou podporovány v bílém okně tabulky, zahrnují kliknutí a dvojité kliknutí levým tlačítkem myši, kliknutí pravým tlačítkem myši a kombinací kliknutí myši a kláves ‚Shift‘ a CTRL‘.  Další manuální i automatické úpravy je možné provádět pomocí funkcí menu.

Jak vybereme druh, se kterým chceme dále pracovat?

Druh vybereme kliknutím levým tlačítkem myši v oblasti druhy. Ten se pak zobrazí na spodním stavovém řádku (další funkce tohoto výběru využívají při analýzách). Současně se na stavovém řádku zobrazí i frekvence, se kterou se druh v tabulce vyskytuje. 

Jak obarvíme druhy nebo snímky?

Pravé tlačítko myši využijeme k barvení (v oblasti druhů barvíme druhy barvou vybranou na horní liště a zobrazenou v poli ‚Species‘, v oblasti hlavičky barvíme snímky barvou vybranou v poli ‚Relevés‘). K obarvení bloku využijeme klávesy ‚Shift‘ a pravé tlačítko myši. Obarví se blok snímků (druhů) od nejbližšího stejně obarveného snímku (druhu).

Jak vložíme separátory mezi snímky?

Separátory jsou oddělovače skupin snímků, které mohou být vkládány buď automaticky nebo manuálně. Slouží především pro práci se synoptickými tabulkami. Mezi snímky je vkládáme v části hlavičky pomocí levého tlačítka myši a klávesy ‚Shift‘. 

Jak ručně přeskupovat jednotlivé snímky (druhy)?

Jednotlivé snímky nebo druhy můžeme manuálně přesouvat kliknutím levým tlačítkem myši, jeho podržením a přesunem kurzoru na jiné místo v části hlavička nebo druhy. 

Jak prvést výpis druhů ve vybraném snímku?

Dvojitým kliknutím na snímek v části tabulky nebo hlavičky zobrazíme jediný snímek v komprimovaném tvaru. Ve sloupci jsou za sebou řazeny druhy podle příslušnosti k jednotlivým patrům a uvnitř pater podle jejich pokryvnosti.


    

Jak nastavit optimální zobrazení tabulky?

Každý uživatel si může nastavit vlastní velikost zobrazeného písma, délku textového řetězce druhu a intenzitu bílé barvy formuláře. V nabídce ‚OPTION‘ jsou k tomuto účelu připraveny funkce ‚Species name lenght‘, ‚Text size‘ a ‚Background contrast‘. 


Jak ručně uspořádat tabulku?

K manuálně uspořádání tabulky slouží především funkce ovládané myší (především manuální přesouvání jednotlivých druhů a snímků a barvení druhů a snímků vysvětlené v bodě ‚Jak vypadá zobrazení tabulky‘). Nespojitě obarvené druhy (resp. Snímky) je možné shluknout do jediného bloku pomocí menu ‚Editing and Sorting >>> Move Species (resp. Move Relevés)‘. Tato funkce je snadno dostupná také na horní liště s ikonami. Další možnosti automatického uspořádání nabízejí různé typy třídění (viz níže).


Jak a kdy slučovat druhy?

Slučovat druhy je vhodné například tehdy, jestliže tabulka obsahuje snímky od několika autorů, přičemž obvykle každý z nich používá jiné taxonomické pojetí druhů. Slučovat druhy je nutné i tehdy, jestliže chceme korigovat chyby vzniklé při zadávání druhů do TURBOVEGu (například chybně zvolené patro v jediném snímku způsobí, že druh je do tabulky generován dvakrát). Pro slučování používáme barvu zobrazenou v horní liště v okně s názvem ‚<CTRL>‘. Tato barva je dostupná tehdy, jestliže v části okna s druhy použijeme pravé tlačítko myši současně s klávesou CTRL. Druhy označené touto barvou následně slučíme pomocí menu ‚SPECIES >>> MERGE <barva> SPECIES‘. 


Je možné rozdělit druh nebo vrátit jej zpět do tabulky?

Ano, a to dokonce dvěma způsoby. Při slučování druhů program zachovává původní, nesloučené druhy memi tabulku. Je proto možné vybrané druhy do tabulky vrátit a analyzovat jejich výskyt v kontextu s upravenou tabulkou. Tuto funkci najdete v menu ‚SPECIES >>> UNDELETE SPECIES‘. V zobrazeném okně vyhledáte a označíte druhy, které chcete přesunout zpět do tabulky a zvolíte tlačítko ‚UNDELETE‘.
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Jiným způsobem je rozdělení druhu na dva ‚pseudodruhy‘ na základě pokryvnosti. Stanovíme si například, že chceme zjistit závislost výskytu jiných druhů na zvoleném druhu, jehož minimální pokryvnost na stanovišti však musí dosahovat minimálně 10-ti procent. Zvolíme proto požadovaný druh (kliknutím myši – zobrazí se na dolním stavovém řádku), vybereme z menu ‚SPECIES‘ nabídku ‚DIVIDE SPECIES‘ a zvolíme číslo určující hranici dělení. V tabulce se na místo původního druhu objeví dva pseudodruhy označené (r) a (d),  přičemž pokryvnosti původního druhu jsou rozděleny mezi tyto dva nově vzniklé pseudodruhy.

Jak zobrazit patro, ve kterém se druh nachází?

Zobrazení patra je nezbytné například při slučování nebo mazání druhů. Lze je zobrazit dvěma způsoby: (1) obarvením druhů stejného patra stejnou barvou nebo (2) zobrazením čísla patra (číslování pater je převzato z TURBOVEGu). Obarvení druhů podle patra provedeme pomocí menu ‚SPECIES >>> MARK LAYERS‘. Vyvoláním této nabídky se zobrazí následující formulář:
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Pro jednotlivá patra jsou přednastaveny obvyklé barvy, avšak poklepáním myši na příslušný rámeček je možné barvu změnit. Zatržení v levém sloupci označuje, která patra budou v souboru obarvena – zrušením zatržení tak můžeme obarvit pouze jediné patro (například mechové), které můžeme v dalším kroku odstranit ze souboru.

Druhou možností je prosté zobrazení patra vedle jména druhu.  

Jak je možné setřídit tabulku?

Většinu způsobů třídění lze nalézt v nabídce ‚Editing and Sorting‘. Nejjednodušším typem třídění tabulky je abecední uspořádání druhů (‚Sort data alphabetically‘). Třídění podle pater umožňuje nabídka ‚Sort species ba layers‘.


 Komplikovanější jsou pak funkce ‚Sort species‘ a ‚Sort relevés‘. Funkce umožňují třídění druhů zvolené barvy podle snímků zvolené barvy či naopak. Funkce ‚Sort species‘ má následující formulář:
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Třídění probíhá podle priority frekvence, pořadí a pokryvnost. Znamená to tedy, že druhy s největší frekvencí výskytu budou uspořádány nejvýše, druhy se stejnou frekvencí se řadí podle pořadí prvního snímku, ve kterém se vyskytují a druhy stejné frekvence, které se poprvé objevují ve stejném snímku se třídí podle pokrvnosti. Funkce je využitelná například pro třídění druhů celé tabulky podle frekvence nebo k setřídění skupiny diagnostických druhů pro skupinu snímků.
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Analogicky funkce ‚Sort relevés‘ umožňuje třídit snímky podle druhů. Snímky jsou řazeny podle počtu druhů, výskytu prvního druhu v tabulce a pokryvnosti.  

Co zobrazuje funkce ‚Species statistics‘?

Tato funkce usnadňuje orientaci v tabulce. Ve čtyřech sloupcích jsou pro jednotlivé druhy vypočítány (1) celková frekvence, (2) medián pokryvnosti, (3) maximum pokryvnosti a (4) průměrná druhová bohatost, tedy průměrný počet druhů ve snímku. Zatímco celková frekvence informuje o četnosti výskytu druhu v tabulce, medián pokryvnosti zase udává, zda se druh obvykle vyskytuje s nízkou nebo vysokou pokryvností. Průměrná druhová bohatost může být indikátorem vlivu daného druhu na ostatní rostliny. Při interpretaci je třeba dávat velmi dobrý pozor na to, jaká data používáme (zda je eliminován vliv výskytu dřevin v několika patrech, zda jsou ve všech snímcích uvedeny nebo vymazány mechorosty a lišejníky nebo semenáčky dřevin atd.). 

K čemu slouží funkce ‚Sort species by median cover‘?

Uspořádá druhy podle mediánu pokryvností, které má druh v tabulce přiřazeny. Následné zobrazení hodnot je možné provést funkcí ‚Species statistics‘.

Jak automaticky kombinovat druhy do jediného patra?

Někdy je výhodné testovat například výskyt dřevin v souboru, v němž nejsou rozlišena patra. Pokud obsahuje soubor výskyt druhů zaznamenaných ve více patrech, bylo by pracné jej upravovat manuálně pomocí funkce slučování druhů. Program proto nabízí funkci ‚Combine layers‘, která kombinuje druhy do jediného patra. V následujícím formuláři na levé straně zatrhneme patra, z nichž má být druh slučován, a v pravém sloupci patro, do něhož bude druh uložen. 
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Jak změnit jméno druhu?

Jméno sloučeného druhu je definováno při jeho slučování. Může se však stát, že vložené jméno není korektní nebo nevyhovuje nomenklatuře. Pomocí funkce lokalizované v menu ‚SPECIES >>> NAME AND LAYER CHANGE‘ je možné provést opravu.

Je možné vrátit se k původním barvám druhů a snímků?

Program neumožňuje návrat provedeného úkonu zpět. K vytvořené kombinaci barev druhů nebo snímků se můžete vrátit proto jedině tehdy, jestliže byla manuálně uložena. Ukládat nebo načítat barvy druhů lze tehdy, jestliže zvolíte menu ‚SPECIES >>> SPECIES COLOURS‘, obdobná funkce pro barvy snímků je ukryta ve funkci ‚RELEVÉS >>> RELEVÉ COLOURS‘.

Co umožňuje funkce mazání druhů?

Druhy označené aktuálně vybranou barvou je možné odstranit funkcí ‚SPECIES >>> DELETE <barva> SPECIES‘. Druhy odstraněné z tabulky lze zpět vrátit pomocí nabídky ‚SPECIES >>> UNDELETE SPECIES‘.

Mám vlastní kritéria pro obarvení druhů. Jak je použít?

Pokud máte vlastní soubor, v němž se vyskytuje jméno nebo číslo druhů (kódování podle TURBOVEGu) a parametr, podle nějž chcete druhy obarvit, pak použijte funkci v menu ‚SPECIES >>> MARK SPECIES FROM EXTERNAL FILE‘. Vyberte soubor, z nějž chcete použít data – tento souboru musí mít stejnou délku řetězce na každém řádku tak, aby bylo možno přesně nastavit pozici, z níž se má údaj číst. Zobrazí se Vám následující okno:
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 Pokud se jedná o vhodný soubor (obvykle formát TXT), zobrazí se jeho část v horním okně obdobně jako na ukázkovém obrázku. Tento vzorový soubor obsahuje jak číslo druhu (pozice 2-10), tak jméno druhu (pozice 11-35). Je možné proto zvolit srovnávání mezi ‚Turboveg species number‘ a ‚Species name‘. 

Tento soubor je používán pro výběr archeofytů a neofytů. Příslušná informace je uložena ve sloupci mezi znaky 36-38. V dolním, žlutě orámovaném okně je třeba nastavit, druhy které barvy se mají srovnávat, jaký řetězec v příslušném souboru musí obsahovat a kterou barvou se mají označit ty druhy, kterým daná podmínka vyhovuje.


Jak je možné hromadně obarvit druhy?

Použitím nabídky ‚SPECIES >>> SELECT SPECIES ACCORDING TO…‘ bude zobrazen dotazník, v němž je třeba řetězec, který by se měl obarvit. Po potvrzení volby budou označeny příslušnou barvou pro druhy zobrazenou v poli ‚Species‘ na horní liště ty druhy, které řetězec obsahují. Je možné tímto způsobem hromadně vybírat například celé rody nebo záznamy těch rostlin, které se nepodařilo zařadit do druhu (namísto druhového jména je uvedeno ‚species‘).  

Jak najít druh podle jména?

Jednou z možností je uspořádat druhy abecedně (viz jinde). Tato volba má smysl jedině tehdy, pokud není již tabulka uspořádána jinak. Druhou možností je použít nabídku ‚SPECIES >>> FIND SPECIES‘, kterou lze vyvolat také pomocí zkratky CTRL+F nebo pomocí ikony lupy z horní lišty. Program hledá vždy takové položky, které začínají na vypsaný řetězec znaků. Opakovaným zmáčknutím tlačítka ‚Find‘ postupuje zobrazení na další pole v tabulce.


Jak označit snímky z externího souboru?

Pomocí nabídky ‚RELEVÉS >>> MARK RELEVÉS FROM EXTERNAL FILE‘ je možné barvit snímky zvolenou barvou. Tento soubor má v optimálním případě číslo snímku (přejaté z databáze TURBOVEG) a index příslušné barvy (0-7). Tvar tohoto souboru odpovídá následujícímu příkladu:

400015 1

400016 2

400017 3

Jak náhodně vybrat stejný počet snímků ze skupiny?

Pro některé analýzy je vhodné proporcionální zastoupení snímků v jednotlivých skupinách. Toho lze dosáhnout spuštěním funkce z nabídky ‚RELEVÉS >>> RANDOM RELEVÉS SELECTION‘. V okně, které se zobrazí, je třeba nastavit skupinu a počet vybíraných snímků. Snímky se obarví zobrazenou barvou. Její výběr lze korigovat prostým kliknutím do políčka ‚<Click>‘.
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Jak rozdělit snímky do skupin pomocí separátorů?

Manuálně se tato operace provádí podržením tlačítka ‚Shift‘ a kliknutím levým tlačítkem myši v oblasti hlavičky. Mezi snímky se tak vloží separátor, který je funkční například při vytváření synoptických tabulek. Automaticky lze separátory mezi snímky vložit například pomocí funkce ‚EDITING AND SORTING >>> SORT RELEVÉS BY HEADER DATA‘ nebo nastavením vkládání separátorů mezí jednotlivé skupiny snímků klasifikované programem TWINSPAN. 

Samostatnou funkci pro vytváření skupin naleznete v menu ‚RELEVÉS >>> DIVIDE RELEVÉS‘. Ta umožňuje rozdělovat snímky do skupin podle údajů zobrazených v krátkých hlavičkách (šestiznakové kódy zobrazené nad příslušným sloupcem snímku v tabulce) nebo rozdělit tabulku či její část do pravidelných skupin o stejném počtu snímků. 
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Jinou možností s trochu jiným využitím je výběr funkce z menu ‚HEAD >>> MAKE SEPARATORS >>> ….‘, kde je možné vložit separátory mezi rozdílné hlavičky celé tabulky (tato možnost je obdobná jako v předchozím případě, jen není možné výběr omezit jen na část tabulky označenou vybranou barvou), nebo vložit separátory mezi různě obarvené snímky. 

Jak odstranit vybrané snímky z tabulky?

Snímky obarvené vybranou barvou je možno odstranit pomocí funkce ‚RELEVÉS >>> DELETE RELEVÉS‘. 

Jak zjistit čísla snímků, v nichž se druh vyskytuje?

Poměrně komplikovaně by bylo tuto operaci možno provést tak, že druh obarvíte, setřídíte snímky podle obarveného druhu a v hlavičce zobrazíte číslo snímku z TURBOVEGu. Stejnou službu však nabízí i funkce v nabídce ‚RELEVÉS >>> LIST OF RELEVÉS FOR SELECTED SPECIES‘. V levé části se zobrazí výpis všech snímků s vybraným druhem.


Co lze zobrazit v krátké hlavičce?

Pole nad každým sloupcem tabulky může obsahovat maximálně šest znaků. Při importu tabulky se v tomto poli zobrazí průběžné číslování snímků tak, jak jsou za sebou uspořádány v exportním CC! souboru. Pomocí možností zobrazení v nabídce ‚HEAD‘ je možné zobrazení změnit na jedinečná šestimístná čísla přidělená snímkům v programu TURBOVEG nebo čísla vyjadřující pořadí skupiny snímků (skupiny jsou vzájemně odděleny separátory).

V krátké hlavičce se mohou objevit i další údaje – například clustery vznikné v TWINSPANu, počty označených druhů ve snímku, sumu pokryvnosti vybraných druhů nebo Ellenbergovy indikační hodnoty. 


Jak spočítat průměry hodnot v jednotlivých skupinách uložené v krátkých hlavičkách?

V nabídce ‚HEAD‘ se nachází funkce ‚SHORT HEAD AVERAGES‘, která vznikla proto, aby bylo možné orientačně počítat průměry Ellenbergových indikačních hodnot vložených do krátkých hlaviček. Funkci je možno využít i jinak – například při zjišťování průměrného počtu druhů ve snímku pro jednotlivé skupiny atd.

Jak získat souhrnný přehled o hlavičkových datech?

Vybrali jsme například skupinu červených snímků a chceme vědět, v jakých nadmořských výškách se převážně snímky vyskytují (musíme však mít údaj o nadmořské výšce exportovaný v hlavičce!). Zvolíme si možnost ‚HEADER DATA HISTOGRAM‘, která nám ukáže následující formulář:
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 V něm vybereme položku z hlavičky, pro kterou chceme získat výpis frekvencí. Po zmáčknutí tlačítka ‚Continue >>>‘ se zobrazí následující okno:
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V prvním sloupci je zde uveden počet snímků s hodnotou zobrazenou ve čtvrtém sloupci, které se vyskytují v obarvených snímcích. Ve druhém sloupci je počet těch snímků, které obsahují zobrazenou hodnotu ve čtvrtém sloupci, ale nebyly zahrnuty do výběru. Třetí sloupec reprezentuje vypočítanou věrnost faktoru dané hodnoty barevně vybrané skupině snímků. Pokud je jeho hodnota vysoká, znamená to, že snímky s touto hodnotou se ve vybraném souboru dat vyskytují s vysokou nenáhodnou pravděpodobností. Získané výsledky je možné průběžně ukládat do předdefinovaného RTF souboru.


Jak barevně označit snímky podle hlavičkových dat?

V hlavičkách jsou mnohdy uloženy údaje, které je vhodné použít pro setřídění nebo shluknutí snímků v tabulce. Výběr snímků podle hlavičkových dat najdete v menu ‚HEAD >>> RELEVÉ COLOUR ACCORDING TO THE HEAD‘ Po zvolení této nabídky se objeví formulář, který vyžaduje zvolit (1) položku tabulky, podle které bude program vyhledávat, (2) zadat řetězec znaků, který se má vyhledat a (3) zvolit typ hledání. Pomocí funkce LIKE je hledán řetězec od začátku pole, pomocí InStr je řetězec vyhledáván v celém poli. Na obrázku je příklad vyhledání všech snímků třídy 27. Hvězdička nahrazuje neurčitý počet znaků. 
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Jak stratifikovat soubor snímků?

Stratifikace souboru je vlastně jakousi optimalizací, která umožní potlačit vliv lokálně často snímkovaných ploch na klasifikaci vegetace. K tomuto účelu se provádí především geografická stratifikace, která může zohledňovat typ rostlinného společenstva a kvalitu pořízených snímků. Vyvoláním nabídky ‚HEAD >>>FIND RELEVÉS WITH SIMILAR LOCATION‘ se zobrazí následující formulář:
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V něm je třeba nastavit nejprve barvu, kterou chceme obarvit snímky stejných parametrů, jež mají být následně ze souboru odstraněny. V poli ‚No. of relevés‘ nastavíme počet snímků ve čtverci definovaném minutami zeměpisné šířky a délky. Navíc je možné zohlednit, zda se jedná o tutéž vegetaci zatržením políčka ‚Accord. to groups‘ a upřednostněním snímků mladšího data, s přesnější lokalizací a se zaznamenaným mechovým patrem. Obarvené snímky jsou pak vybraným náhodně duplikátem stejného vegetačního typu zaznamenaného v blízkém sousedství jiného obdobného snímku, proto je možné je v dalším kroku odstranit z tabulky a získat tak prostorově a vegetačně homogennější data.

Jak ukládat a číst výstupy programu JUICE?

Řada výstupů je obvykle v průběhu analýzy tabulkových dat řešena postupně. Pokud by se tato data ukládala do různých souborů, bylo by pro uživatele jejich následné dohledávání zřejmě chaotické. Proto jsou průběžné typy exportů a tabulky, které vyžadují textový formát RTF, ukládány do jediného souboru. Jeho iniciace proběhne vyvoláním menu ‚FILE >>> EXPORT >>> CURRENT FILE:…‘. Tímto postupem lze původní soubor přepsat prázdným souborem stejného jména nebo založit soubor nový. Operace sama žádná data do souboru neukládá.

Jak vytisknout tabulku?

Jednou z nejdůležitějších funkcí programu je převod tabulky do publikovatelné podoby. Tisk není umožněn přímo, protože pro finální editaci tabulek textového formátu byla vyvinuta řada textových editorů s mnohými užitečnými nástroji. Proto lze tabulku uložit do textového souboru a úpravu dokončit například v programu MS WORD. Za tímto účelem je třeba vyvolat nabídku ‚FILE >>> EXPORT >>> EXPORT TABLE‘. Objeví se následující formulář.  
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V něm je třeba vybrat, kdy již není efektivní generovat tabulku pro druhy s malou frekvencí výskytu. Tyto druhy je možné přesunout pod tabulku do komprimovaného formátu. Pro větší tabulky je možno takto vyčlenit i druhy, které se vyskytují pouze ve dvou nebo pouze ve třech snímcích.

Dále pomocí změny barvy můžeme exportovat jen vybranou část tabulky a lze i upravovat celkovou délku exportovaného řetězce znaků vyhrazeného pro jméno druhu. Někdy je efektivní do exportované tabulky začlenit i separátory.

Jak zkopírovat tabulku do tabulkového procesoru?

Předešlý formulář nabízí export tabulky také do tabulkového procesoru (například MS EXCEL). Pod tabulku jsou exportovány údaje z hlavičky. Tento export nenabízí takové možnosti, protože je podle mne jen málo využitelný. Pokud jej někdo vůbec použije nebo používá, dejte mi vědět.

Jak zkopírovat tabulku do ACCESS databáze?

Generováním tabulky ve formátu vhodném pro MS ACCESS získáte zpět databázový přístup k upraveným a sjednoceným datům. Program exportuje tři soubory: (1) species.txt, který obsahuje kódy druhů, jména druhů, patra a, pokud byly v souboru generovány, jsou zde také údaje o Ellenbergových indikačních hodnotách. (2) table.txt obsahuje čísla snímků, čísla druhů a jejich pokryvnosti a (3) head.txt je kopií souboru s příponou EXP, v němž jsou všechna hlavičková data.

Jak vytvořit z tabulky Cornelský kondenzovaný formát pro analýzu dat v jiných programech?

Použitím nabídky ‚File >>> EXPORT >>> Export CC! FILE‘ bude generován soubor Cornellského kondenzovaného formátu, který je použitelný při analýzách dat v programech CANOCO, PC-ORD a dalších.

Při otevření této nabídky se nejprve zobrazí jednoduché okno, v němž je možné omezit export pouze na výběr části tabulky označené určitou barvou. Teprve pak Vás program vyzve k zadání jména souboru.

Jak zobrazit výskyt druhů nebo snímků na mapě?

Program JUICE podporuje komunikaci s programem DMAP, který je jednoduchým, ale velice účinným a rychlým nástrojem pro generování síťových nebo bodových map. Ukázka těchto map je vystavena na internetové adrese http://www.sci.muni.cz/botany/map_c.htm. Program JUICE je schopen automaticky spouštět DMAP, je-li instalován do adresáře ‚c:\dmap‘. JUICE generuje vždy soubor JUICE.DIS, který obsahuje lokalizaci snímků, a JUICE.NAM, v němž jsou uložena jména druhů (skupin snímků). Mapovat pomocí DMAPu lze jedině v případě, že hlavičková data obsahují pole LATITUDE a LONGITUDE!  

Jak exportovat hlavičková data pro vybrané snímky?

Jak a proč ukládat krátké hlavičky?

V krátkých hlavičkách mohou být uložena nejen čísla snímků, ale také jiné údaje (přenesených například z hlavičky, analýzy dat atd.). Exportem krátkých hlaviček získáme jednoduchý textový soubor, který obsahuje číslo snímku z TURBOVEGu, pořadí skupiny snímků a hodnotu uvedenou v krátké hlavičce. Nabídku naleznete v menu ‚FILE >>> EXPORT >>> EXPORT SHORT HEADERS‘.


Jak načíst zpět krátké hlavičky?

Obnovit údaje z krátkých hlaviček lze pomocí menu ‚FILE >>> IMPORT >>> SHORT HEADERS‘. Objeví se následující okno:
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V něm lze nastavit, snímkům které barvy bude krátká hlavička aktualizována, na kterých pozicích načítaného souboru jsou vhodná data a které pozice krátkých hlaviček je možné aktualizovat.

Jak setřídit snímky podle krátkých hlaviček?

V nabídce ‚EDITING AND SORTING‘ existuje velmi užitečná funkce ‚SORT SHORT HEADERS‘. Díky ní je možné setřídit soubor prakticky podle jakýchkoliv kritérií. Umožňuje třídit abecedně (čísla jsou uspořádána v pořadí 1-10-100-101-11-2-210…) nebo numericky (řazení čísel je v tomto případě korektní, hlavičky by však nemely obsahovat znaky abecedy). 

Je možné přidat ke stávající tabulce nové snímky?

Možné to je, ale tato možnost se vyplatí spíše jen tehdy, přidáváte-li k velkému souboru ještě několikdalších snímků. Navíc lze zatím slučovat jen tabulku ve formátu programu JUICE s novými snímky generovanými přímo z TURBOVEGu (přes importní filtr Cornellského kondenzovaného formátu. Pokud se chcete pustit touto dobrodružnou cestou, otevřete si soubor, k němuž chcete snímky přidávat a vyvolejte si importní formulář:

[image: image20.jpg][import manager

Table file:

© Import table'and header data
® Append table (without head
@ Replace only header data

Species No.: B
Short view of the selected checklist

Hearer dota calumns

Relvés 0
Speciess 0

® Encoded checklist

1





Proveďte všechny úkony obdobně, jako byste chtěli importovat novou tabulku, pouze zatrhněte namísto ‚Import table…‘ možnost ‚Append table…‘. Pokud je vše v pořádku, objeví se po chvíli následující okno:
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Tento formulář slouží ke korekci pro slučované druhy. Obsahuje pole se druhy nového souboru, které nebyly přiřazeny žádnému druhu původního souboru, obsahuje také okno se všemi druhy původního souboru a ve třetím okně jsou druhy vzájemně propojené (tedy takové, které mají jak ve starém, tak i v novém souboru stejné číslo druhu převzaté z TURBOVEGu.

Ručně je pak možno označením druhů v horních polích tyto druhy mezi tabulkami propojit, označením dvou propojených druhů ve třetím okně a použitím tlačítka ‚Disconnect selected species‘ bude spojení mezi druhy opět přerušeno a druh nového souboru se bude načítat samostatně jako nový druh tabulky.

 

Jaké formáty tabulek je možné do programu importovat?

Program vznikl jako nástroj pro správu dat archivovaných v databázovém progamu TURBOVEG. Komunikace je proto nejjednodušší při použití právě tohoto programu. Omezeně však lze vkládat data také z textového souboru formátovaného např. programem EXCEL. Jeho formát lze získat tak, že vzorovou tabulku načtete do programu JUICE, následně provedete export tabulky do tabulkového procesoru a otevřete soubor v textu za účelem smazání hlavičkových dat. Tento soubor je pak připraven pro import zpět do programu JUICE.

Lze změnit obsah hlaviček již upravené tabulky?

Někdy může nastat situace, kdy jste si připravili soubor, analyzovali svá data a najednou zjistíte, že některá důležitá položka hlavičky Vám v programu chybí. V tomto případě máte možnost využít třetí volbu nabízenou v okně importu, která umožňuje přidat k tabulce pouze hlavičková data. Drobnou nevýhodou však může být, že je třeba připravit nejen nový soubor hlaviček, ale i CC! soubor s tabulkou. Exportujte proto znovu z TURBOVEGu tabulku s novou hlavičkou a ve formuláři:
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zaškrtněte možnost ‚Replace only header data‘. Hlavičky se nahradí novými.

Jak využít pro klasifikaci snímků clusterovou analýzu PC-ORDu?

Program JUICE umožňuje třídit snímky podle clusterů některé z metod clusterových analýz programu PC-ORD. Za tímto účelem je nutné nejprve připravenou tabulku exportovat ve formátu Cornellského kondenzovaného souboru a s tímto souborem pak provést požadovanou analýzu. Výsledky je pak třeba uložit jako MATRIX2 ve formátu s příponou CSV. Teprve poté je možné přistoupit k samotnému třídění snímků a dalšímu hodnocení vzniklých skupin. V nabídce ‚EDITING AND SORTING‘ zvolíme možnost ‚SORT RELEVÉS BY CLUSTERS‘ a otevřeme příslušný soubor. Objeví se následující okno:
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V něm zatrhněte počet clusterů a nechte tabulku přeuspořádat. Mezi snímky různých clusterů se uloží separátory a je možné s nimi dále pracovat buď jednotlivě nebo lépe v podobě synoptických sloupců.

Jak sestavit synoptickou tabulku?

Synoptickou tabulku vytvoříme vložením separátorů mezi vybrané skupiny snímků a v nabídce vybereme jednu z možností zobrazení synoptické tabulky.

Jak zobrazit frekvenci výskytu v synoptické tabulce?

Zobrazení synoptické tabulky umožňuje výběr ze dvou základních možností – zobrazení tabulky v kategoriích frekvence (I, II, III, IV,V), které odpovídají dvacetiprocentním intervalům frekvence výskytu daného druhu v synoptickém sloupci. Další možností je mnohem přesněji zobrazit frekvenci výskytu druhu ve skupině snímků procenticky.
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Co umožňuje zobrazení fidelity v synoptickém sloupci?

Fidelita, tedy věrnost druhu ke skupině snímků, určuje vztah druhu k vybraným snímkům. Čím je fidelita vyšší, tím více platí, že vyskytuje-li se ve snímku daný druh, patří tento snímek do vymezené skupiny (svazu, asociace atd.) nebo naopak. Lze tak dobře vyčlenit druhy s vysokou diagnostickou vahou. 

Jak vytisknout synoptickou tabulku? 

Synoptickou tabulku uložíte pomocí nabídky ‚FILE >>> EXPORT >>> SYNOPTIC TABLE‘ do souboru formátu RTF implicitně definovaného z menu ‚FILE >>> EXPORT >>> CURRENT FILE:…“. Po otevření souboru RTF je možné tabulku dodatečně editovat a vytisknout.

Co je to fidelita a jaké míry fidelity program nabízí?

Fidelita je ve stručnosti věrnost druhu ke skupině snímků. Vezmeme-li určitou skupinu snímků, může být výskyt určitého druhu uspořádán tak, že frekvence jeho výskytu uvnitř skupiny a mimo ni bude stejná. Pak lze hovořit o náhodném, vzájemně nezávislém výskytu druhu i skupiny. Čím větší je však koncentrace druhu ve skupině na úkor zbylé části fytocenologických snímků, tím více se výskyt druhu vymyká náhodě a je na přítomnosti skupiny více či méně závislý. Tuto míru vzájemné závislosti druhu a skupiny nebo dvou druhů (ať už se jedná a fidelitu kladnou – čili ‚věrnost‘, nebo fidelitu zápornou – tedy ‚nevěrnost‘) můžeme vyjádřit celou řadou indexů. Nastavení aktuálního indexu je zobrazeno v horní liště, jeho změna se provádí pomocí menu ‚OPTIONS >>> FIDELITY MEASURE‘. Celkem je k dispozici 15 různých indexů.

Jak manipulovat se sloupci synoptické tabulky?

Přesun všech snímků jednoho sloupce v zobrazení synoptické tabulky provedeme obdobně jako u ručního přesunu snímků v běžné tabulce. V oblasti hlavičky klikneme levým tlačítkem myši na zvolený sloupec, tlačítko podržíme a tahem kurzoru vlevo nebo vprvo přesouváme značku sloupce na potřebné místo. Pak tlačítko myši uvolníme a celý sloupec se automaticky přenese.

Jak třídit druhy v synoptické tabulce?

I v zobrazení synoptické tabulky je možné ručně pomocí myši a klávesnice přeskupovat a barvit druhy. Daleko účinnějším nástrojem je však automatické třídění podle nastavených parametrů, které je k dispozici v menu ‚SYNOPTIC TABLE >>> SORT SPECIES‘. Na displeji se zobrazí následující okno:
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V levém sloupci lze definovat, které druhy je možné třídit, zatímco pravý sloupec udává, podle jakých kritérií. Je samozřejmé, že lze třídit synoptickou tabulku v jednom zobrazení podle všech typů třídění, a kombinovat tak v jedné tabulce dvojí informaci o uspořádání dat. Otazník u Zlatníkovy hodnoty umožní zobrazit tabulku pokryvností a frekvencí jako klíč, podle kterého se hodnoty přiřazují. Následuje možnost nastavení pořadí sloupce, který má být setříděn. Tato možnost se však týká pouze třídění jediného sloupce. Poslední tlačítko však umožňuje setřídit v jediném kroku i celou tabulku! Stačí jen zadat limitní hodnotu, jejíž překročení znamená, že se druhy s vysokou hodnotou kritéria třídění prvního sloupce přesunou do horní části tabulky a nebudou již dále řazeny při řazení druhů druhého sloupce atd.

Jaké informace lze získat ze synoptických tabulek?

Kombinace frekvence, fidelity a maximální hodnoty pokryvnosti v sobě skrývá hlavní smysl zobrazení synoptických tabulek a možnosti jejich analýzy. Z menu ‚SYNOPTIC TABLE‘ vyvoláme nabídku ‚ANALYSIS OF SYNOPTIC TABLE‘. Objeví se rozsáhlé okno se třemi hlavními sloupci vyhrazenými pro diagnostické, konstantní a dominantní druhy. Před prvním spuštěním analýzy je třeba nejprve zadat sloupec, který se bude analyzovat, a dále hodnoty minimální fidelity (diagnostické druhy), frekvence výskytu (konstantní druhy) a minimální pokryvnosti (dominantní druhy). Teprve poté lze doporučit použití tlačítka Refresh.
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V prvním sloupci se objeví seznam diagnostických druhů uspořádaný sestupně podle klesající fidelity, druhy sloupec je uspořádán podle klesající frekvence. Třetí sloupec je uspořádán podle klesající frekvence (uvedené před druhem), kdy výskyt druhu ve snímku je zohledněn pouze tehdy, překročí li jeho pokryvnost nastavenou limitní hodnotu. Počet druhů třetího sloupce lze omezit   pomocí dalšího textového okna, který představuje limit této frekvence.

V levém dolním rohu jsou uvedeny údaje o počtu snímků ve vybraném synoptickém sloupci, průměrném počtu druhů ve snímku, průměrné kladné fidelitě druhů a tzv. ‚quality index‘. Tento index je definován jako:


kde Σi Φij  je suma kladných fidelit druhů zastoupených ve sloupci j, a  Rj  je průměrný počet druhů ve snímku. Čím více obsahuje sloupec diagnostických druhů, tím vyšší je tento index 
Informaci získanou v tomto okně je možné přenést do tabulky prostřednictvím nastavení barev pod každým sloupcem. V něm nejprve pomocí myši a kláves ‚Shift‘ a ‚CTRL‘ vyberte druhy, které mají být obarveny. Pak nastavte požadovanou barvu a stiskněte příslušné tlačítko.
Jak ukládat informace o diagnostických, konstantních a dominantních druzích synoptických sloupců? 

K ukládání informací o druzích ze synoptických sloupců slouží formulář, který lze vyvolat z předešlého okna pomocí tlačítka ‚Export‘.
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V horní části exportního formuláře jsou nastaveny limitní hodnoty pro fidelitu a frekvenci diagnostických, konstantních a dominantních druhů. Hodnoty v pravé horní části formuláře se stanovují buď stejně vysoké nebo vyšší, protože určují, které druhy budou ve formuláři vytištěny tučně. Druhy lze v jednotlivých odstavcích formátovat podle různých parametrů (viz možnosti v pravém horním rohu).

Exportovat lze hodnoty nejen jediného sloupce, ale také hromadně všech sloupců celé tabulky. Výstup se ukládá do souboru RTF (viz Jak ukládat a číst výstupy programu JUICE?).

Kdy je možné pracovat s Ellenbergovými indikačními hodnotami?

Program je uzpůsoben k jednoduchému počítání prostých průměrů Ellenbergových indikačních hodnot. Komplikovanější výpočty (za použití vážených průměrů, mediánů atd.) je nutné převést tabulku do programu ACCESS a výpočty provést pomocí dotazů jazyka SQL. Uživatelé, kteří využívají středoevropský seznam druhů v programu TURBOVEG, mohou použít pro výpočet EIH soubor ELLENB.TXT, který je součástí instalace. Ostatní uživatelé budou nuceni přiřadit všechny hodnoty druhů ručně nebo přiřadit druhům v souboru ELLENB.TXT odpovídající turbovegová čísla jejich druhového seznamu.   

Jak načíst Ellenbergovy indikační hodnoty jednotlivým druhům?

K tomu, aby bylo možno počítat s Ellenbergovými indikačními hodnotami, je třeba do každé tabulky tyto hodnoty importovat. K tomu slouží formulář ukrytý v nabídce ‚INDICATOR VALUES >>> INITIATION‘ 

[image: image29.jpg].I 5 .
Hl Tereerature :
- Continentality
- Moisture
- Reaction .
- Nutrients

et o P o 51 | e | e [ e | 05





Levé okno ukazuje druhový seznam aktuální tabulky a horní textový řádek aktuální druh, jehož Ellenbergovy indikační hodnoty (EIH) jsou zobrazeny uprostřed. Nejprve zvolením tlačítka ‚Add Ellenb. values‘ a vyhledáním souboru ELLENB.TXT dojde k automatickému načtení všech EIH u druhů, které nebyly v průběhu úprav tabulky nijak ovlivněny (slučovány, rozdělovány atd.). Ve druhém kroku můžeme automaticky přiřadit EIH všem sloučeným druhům, jejichž jméno (textový řetězec) je totožné se jménem v souboru ELLENB.TXT. Třetí možností, jak přiřadit EIH druhům, je manuální vepsání hodnot do šesti polí uprostřed nebo vyvolání seznamu souboru ELLENB.TXT:
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V pravé části formuláře se objeví další okno se seznamem. Dvojitým kliknutím na vybraný druh seznamu se hodnoty přiřadí aktuálně zvolenému druhu tabulky. Vyhledávat je možné vypsáním části jména druhu do textového okna v pravé části formuláře.

Jak počítat s Ellenbergovými indikačními hodnotami?

Pokud byl soubor iniciován a příslušné druhy mají svou EIH, lze zvolit možnost ‚INDICATOR VALUES >>> CALCULATION FOR RELEVÉS‘. Kursor myši se promění a program očekává kliknutí na jeden ze snímků, pro který se mají průměrné EIH zpočítat. Objeví se pak následující okno: 
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Zatímco v levé části se zobrazí celý fytocenologický snímek se všemi EIH, pravá část obsahuje průměrné EIH včetně údaje o počtu druhů, z nichž je tato průměrná EIH vypočítána.

Jak vložit Ellenbergovy indikační hodnoty do krátkých hlaviček?

Formulář předchozího dotazu obsahuje tlačítko ‚Add value LIGHT to the head‘, pomocí něhož budou spočítány všechny EIH pro vybraný faktor a ty pak přesunuty namísto krátkých hlaviček. Pomocí jiných funkcí lze následně tyto výsledky třídit, přeskupovat a vytvářet z nich skupiny snímků. Výběr jednoho ze šesti faktorů se provádí pouhým kliknutím na jeden z šesti názvů polí v pravé horní části formuláře (kursor šipky se při posunu nad názvy LIGHT, TEMPERATURE atd. změní.

Jak exportovat Ellenbergovy indikační hodnoty?

Indikační hodnoty snímků celé tabulky je možné exportovat z formuláře, který se objeví při výpočtu indikačních hodnot jediného snímku. Exportu umožňují dvě tlačítka (‚Export values for <barva> relevés‘ a ‚Export values for relevés groups‘). První z nich exportuje všechny hodnoty zobrazené formulářem pro snímky označené vybranou barvou, druhý se používá při exportu celé tabulky, přičemž jako jedno z prvních polí je uvedeno číslo skupiny snímků (oddělené od ostatních skupin separátory). Při zpracování dat v tabulkovém procesoru umožňuje tato volba počítat s EIH v rámci jednotlivých determinovaných vegetačních typů. 


Kde získat informaci o hodnotě Shannon-Wienerova indexu a ekvitabilitě pro zvolený snímek?

Při dvojitém kliknutí na sloupec tabulky se objeví okno s výpisem druhů vybraného snímku. Současně se v záhlaví tohoto snímku objeví informace o Shannonově indexu a ekvitabilitě. Druhým způsobem, jak získat tuto informaci, je možnost jejího exportu pro všechny snímky tabulky do textového souboru, který vzniká společně s výpočtem EIH (viz předchozí dotazy).

Jak klasifikovat tabulku pomocí programu TWINSPAN?

Součástí instalačního balíčku programu JUICE je i program TWINSPAN, který s laskavým svolením a ochotně zkompiloval a připravil S. J. Hennekens.Funguje jako externí nástroj, pro který jsou z programu JUICE poskytovány nezbytné informace a po zpracování dat jsou výsledky zpět importovány do tabulky. Ke komunikaci s TWINSPANem slouží následující okno:
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Nejprve je třeba nastavit adresář, v němž je TWINSPAN uložen. Pokud je program JUICE spouštěn korektně pomocí předinstalované ikony, měla by se při prvním spuštění cesta nastavit automaticky. Pokud není nastavení cesty v pořádku, po zvolení tlačítka ‚Run TWINSPAN‘ vyzve JUICE knejprve k nastavení správné cesty.

Další volby odpovídají základnímu nastavení parametrů analýzy jako je počet generovaných pseudodruhů pro výskyty s vyšší hodnotou pokryvnosti, jejich limitní hodnoty pokryvnosti (počet musí odpovídat předchozímu počtu, čísla jsou oddělena mezerou a jsou uvedena vzestupně) a minimální počet druhů ve skupině, kdy bude ještě provedeno dělení. Maximální počet dělení, které budou zobrazeny v krátké hlavičce, je 6.  TWINSPAN lze pomocí volby barvy provést jen ve vybrané části tabulky. Detailní informace o zpracování souboru jsou uloženy v souboru TWTWTW.TWI ve stejném adresáři jako TWINSPAN.

Jak zjišťovat společný výskyt druhů?

Testovat shodu výskytu vybraného druhu s ostatními druhy fytocenologické tabulky můžeme pomocí volby ‚CO-OCCURING SPECIES‘. Nejprve pomocí levého tlačítka myši vybereme druh a provedeme tuto vobu. Zobrazí se následující formulář.
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Údaje v něm v tomto případě říkají, že druh Arenaria serpillifolia se vyskytuje ve 168 snímcích z jejich celkového počtu v tabulce - 712. V 91,7% případů, tedy ve 154 snímcích, se její výskyt shoduje s výskytem Viola arvensis, která je však v souboru velmi hojná – vyskytuje se celkem v 604 snímcích tabulky.

Použitím klávesnice nebo levého tlačítka myši současně s klávesami ‚Shift’a ‚CTRL‘ lze druhy v bílém okně označit, použít volby ‚Only selected species‘ a tlačítkem ‚Add to RTF file‘ vybrané informace exportovat do nastaveného souboru RTF. Vybrané druhy lze také označit příslušnou barvou v tabulce.


Co testuje funkce ‚INTERSPECIFIC ASSOCIATION‘?

Tato funkce ověřuje vzájemnou mezidruhovou fidelitu (věrnost) vybraného druhu s ostatními druhy v tabulce. Vyberte druh a volbou ‚INTERSPECIFIC ASSOCIATIONS‘ vyvolejte následující formulář:
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Obdobně jako u funkce ‚CO-OCCURING SPECIES‘ informuje okno o počtu snímků s vybraným druhem, celkovém počtu snímků v tabulce a maximální možné míře fidelity (vzájemné věrnosti) v případě, že vybraný druh má s jiným druhem naprosto totožný výskyt. V pravé části se objevují dvě okna – horní zobrazuje druhy s maximální dosaženou fidelitou (1. sloupec), přičemž v pravém sloupci je opět naznačen poměr mezi celkovým výskytem druhu a jeho společným výskytem s druhem ‚Arenaria serpyllifolia‘. Barvit druhy v tabulce a exportovat výsledky je možné obdobně jako to bylo již vysvětleno u předchozího dotazu.

Jak uspořádat druhy v tabulce podle jejich diagnostické váhy?

Vycházíme-li z předpokladu, že klasická fytocenologická klasifikace vyhledává diagnostické skupiny druhů, kterými popisuje jednotlivá společenstva, pak tedy nejlepšími diagnostickými druhy budou ty, jejichž společný výskyt (tedy fidelita) s několika dalšími druhy bude stoprocentní. Pomocí funkce navázané na předchozí formulář můžeme tedy uspořádat druhy v tabulce podle průměrů fidelit s několika ‚nejvěrnějšími‘ druhy. Rostliny ekologicky vyhraněné, rostoucí společně s jinými ekologickými specialisty, budou soustředěny v horní části tabulky, zatímco generelisté pak na jejím konci. K vyvolání této funkce nám pomůže nabídka ‚EDITING AND SORTING >>> DEPENDENCE SORTING‘, po jejíž volbě se zobrazí následující okno:
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Třídění je možné omezit na vybrané druhy. Algoritmus spočítá postupně pro každý vybraný druh hodnotu mezidruhové fidelity se všemi ostatními druhy tabulky, uspořádá tyto fidelity sestupně a vypočítá pro každý vybraný druh průměr z prvních tří, pěti, deseti, všech nebo jen nejvyšší fidelity. Na základě této průměrné hodnoty jsou nakonec všechny vybrané druhy uspořádány.

Co znamená nabídka ‚EXPORT OF ALL INTERSPECIFIC ASSOCIATIONS‘?

Mezidruhovou fidelitu je možné exportovat pro všechny druhy tabulky. Výstupy z větších tabulek mohou být užitečné např. při hodnocení ekologických nároků jednotlivých druhů atd. Funkce je ukryta pod nabídkou ‚FILE >>> EXPORT >>> EXPORT OF ALL INTERSPEC. ASSOCIATIONS‘. Příklad takového výpisu je umístěn na stránce:

http://www.sci.muni.cz/botany/assoc_c.htm
Co to je klasifikace metodou COCKTAIL a jak ji použít v programu JUICE?

Klasifikační metida COCKTAIL byla vyvinuta v polovině 90. let 20. století. Využívá výpočtu fidelity mezi druhem a skupinou vybraných snímků. Tímto způsobem lze hledat a statisticky ověřovat, zda je či není přítomnost druhu ve vybrané skupině snímků náhodná, a tak sdružovat druhy s podobným výskytem do druhových skupin. Přítomnost druhové skupiny v jednom snímku tak není zcela závislá na přítomnosti jediného druhu, protože jeho absence mnohdy nemusí přímo souviset jen s ekologickými vlastnostmi stanoviště. Vyskytují-li se spolu v některých snímcích ve vysoké koncentraci druhy jedné skupiny, jejichž frekvence v ostatních snímcích bývá často nízká, je vysoce pravděpodobné, že tyto snímky byly pořízeny na jednom typu stanovišť s podobným druhovým složením. Druhové skupiny lze takto vytvářet subjektivně, na základě empyrických znalostí autora, ale jejich kvalita a reálná existence je v programu statisticky ověřována. Podrobnosti použití této metody byly popsány v odborné literatuře (Bruelheide 1995, 2000).

Stručný postup klasifikace metodou COCKTAIL. Nejprve vybereme druh nebo zvolíme iniciální skupinu dvo nebo tří druhů, jejichž výskyt ve fytocenologických snímcích je podobný. Obarvíme je vybranou barvou a pomocí nabídky ‚COCKTAIL GROUP‘ vyvoláme následující okno:
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V něm nejprve zvolíme barvu, kterou jsou druhy obarveny, a zmáčkneme tlačítko ‚Add species‘. Druhy se objeví v šedém okně. Jako příklad byla vybrána skupina pěti druhů. Jejich označením pomocí myši můžeme druhy z tohoto pole také mazat nebo je obarvit v tabulce. 

Pomocí této funkce můžeme díky skupině zvolených druhů vymezit skupinu snímků, v níž se alespoň některé z uvedených druhů vyskytují. V pravém okně dole je uveden skutečný počet snímků (O), v nichž se vyskytuje alespoň jeden, dva… všech pět vybraných druhů, ku statisticky předpokládanému počtu snímků s jedním, dvěma … pěti druhy (E). Je-li tento poměr vyšší než jedna, je pravděpodobnost společného výskytu nenáhodná. V minulosti jsme však došli k názoru, že je třeba kritéria mírně přitvrdit, a tak skupinu druhů považujeme ve snímku za přítomnou tehdy, jestliže je zastoupena alespoň polovina druhů. V našem případě jsou to tedy tři druhy, což je uvedeno v textovém okně v levé části formuláře. Hodnota je nastavována automaticky, zatržením možnosti ‚Manual setting‘ ji však lze měnit. Po stisku tlačítka ‚Select relevés as‘ a nastavení barvy pak algoritmus vybere snímky, v nichž se vyskytují alespoň tři uvedené druhy, a obarví je na zvolenou barvu. Vznikne tak skupina snímků, pro kterou můžeme pomocí tlačítka ‚Fidelity calculation‘ vypočítat fidelity ke všem druhům. Zobrazí se následující formulář:
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Jedná se o stejný formulář, který byl popisován u funkce ‚INTERSPECIFIC ASSOCIATION‘, jen s tím rozdílem, že testovaný druh nahradila testovaná skupina snímků. 

Pokud jsou druhy vybrány správně, seřadí se v horní části okna tohoto formuláře – mají totiž nejvyšší hodnotu fidelity k dané skupině snímků. Jestliže usoudíme, že by bylo možné skupinu druhů rozšířit o další, označíme jej, nastavíme barvu a obarvíme jej v tabulce. Pak zavřeme tento formulář a vrátíme se k předchozímu. Další postup už je obdobný. Načteme druhy příslušné barvy – seznam se zvětší o jeden vybraný druh. Nastavíme barvu pro obarvení snímků a spustíme výpočet fidelity… Tento postup lze opakovat tak dlouho, dokud zůstává skupina druhů konzistentní, tedy jestliže fidelity všech vybraných druhů převyšují fidelity druhů ostatních, a dokud má druhová skupina ekologickou a fytocenologickou interpretaci.

Pokud je vytvořená druhová skupina konečná, je možné ji uložit do souboru pomocí horního textového rámečku. Do něj je třeba vepsat název skupiny a zmáčknout tlačítko ‚Add‘. Položky v seznamu lze však také mazat a exportovat. Další možností je setřídit tabulku tak, aby se druhy zaznamenaných druhových skupin uspořádaly v horní části tabulky.  Možnost zobrazení synoptického sloupce obarvených snímků, který může být navíc limitován minimální hodnotou pokryvnosti, umožňuje tlačítko ‚Synoptic. col.‘:
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Tlačítko ‚Header data analysis‘ funguje obdobně jako funkce ‚HEADER DATA HISTOGRAM‘ v menu ‚HEAD‘.

Pokud byl výběr druhové skupiny zakončen, skupina je uložena v paměti programu a program má  k dispozici vybrané snímky, je možné vložit skupinu tlačítkem ‚Add group into the table‘ do tabulky jako ‚pseudodruh‘. Ten je v tabulce zobrazen pod jménem skupiny druhů a je označen ‚###‘. Přítomnost skupiny druhů ve snímku je v tabulce znázorněná hvězdičkou.


Jak automaticky vyhledávat skupiny druhů?

Iniciální skupiny druhů pro vytváření druhových skupin lze vyhledávat také automaticky pomocí funkce ‚INI GROUPS‘:
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 Do formuláře se nejprve buď pomocí barvy nebo aktuálního nastavení vloží druh nebo malá skupina druhů. Následně je nutno vybrat počet druhů s nejvyšší hodnotou fidelity, které má algoritmus přidat ke stávajícímu seznamu druhů. Po volbě tlačítka ‚Run the analysis‘ budou pomocí Interspecific association postupně porovnány druhy v seznamu. V našem příkladu byly v seznamu první tři druhy a naše nastavení počítalo s tím, že do tabulky budou přidány vždy první tři druhy s nejvyšší fidelitou vypočítané pro každý druh tabulky. Jestliže u prvního druhu budou vyhledány tři druhy, z nichž dva již budou v tabulce a třetí ne, pak se tento druh přidá na poslední místo v seznamu. Algoritmus obdobně počítá se druhým a dalšími druhy. Přiřazování druhů skončí teprve tehdy, jestliže první tři druhy nejvěrnější k jednotlivým druhům seznamu jsou v seznamu obsaženy.

Proč existuje nabídka ‚Import species groups‘?

Jednou vytvořené skupiny druhů je možné přenášet mezi jednotlivými tabulkami. Tuto možnost najdete v menu ‚FILE >>> EXPORT‘.

Jak přiřadit snímky na základě podobnosti ke skupinám snímků (synoptickým sloupcům)?

K tomu slouží funkce MATCHING, která využívá indexy podobnosti mezi snímkem a skupinou snímků vymezenou separátory založené na fidelitě nebo frekvenci. Podrobněji se o jednotlivých indexech můžete dozvědět na posteru uveřejněném na 

http://www.sci.muni.cz/botany/juice.htm
Co je to expertní systém?

Expertní systém je automatický klasifikátor fytocenologických snímků, který umožňuje na základě druhového složení identifikovat definovaný vegetační typ. Expertní systém pracuje na základě metody COCKTAIL. Připravují se vstupní data, která by měla umožnit automatickou identifikaci jakéhokoliv snímku. Až bude tento soubor připraven, bude manuál doplněn o jeho zevrubnější popis. 

Co umožňuje funkce ‚BEALS SMOOTHING‘?

Beals smoothing je funkce umožňující počítat pravděpodobnost výskytu jakéhokoliv druhu tabulky ve snímku na základě druhového složení daného snímku a míry koexistence jednotlivých druhů s druhy v daném snímku. S její pomocí lze odhadovat, zda se určitý druh potenciálně v dané vegetaci může vyskytovat a s jakou pravděpodobností. Funkce je dostupná v nabídce ‚ANALYSIS‘ v několika modifikacích – může počítat hodnoty ze všech snímků v tabulce nebo jen z vybraných snímků jedné barvy. Dále je možné vypočítat hodnoty pro druhy všech snímků tabulky a uložit je do samostatného souboru.


Jak zjišťovat heterogenitu dat v jednotlivých skupinách snímků?

Beta-diverzitu nebo euklidovskou vzdálenost počítá formulář ukrytý v nabídce ‚ANALYSIS >>> TOTAL INERTIA/EUCLIDEAN DISTANCE‘: 
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Hodnoty variability dat a beta-diverzity jsou závislé na stejném počtu snímků ve skupině. Aby bylo možno tyto výpočty porovnávat mezi různě velkými skupinami snímků, umožňuje tento formulář nastavit počet vybíraných snímků, metodu výběru (‚Random selection‘ nebo ‚Bootstrap‘) a počet opakování. Z těchto opakování se pak počítají průměrné hodnoty všech veličin, které jsou zobrazeny ve spodní části tabulky. Tabulková data (pokryvnosti jednotlivých druhů) mohou být transformována na presenčně/absenční data nebo odmocněné hodnoty se sníženou vahou vyšších pokryvností. V bílém okně jsou zobrazeny hodnoty výpočtových cyklů pro jednotlivé náhodné výběry snímků.

Jak a proč simulovat tabulku?

Simulace malých tabulek Vám může napomoci porozumnět chování Vašich dat. Maximální velikost simulované tabulky může být 100 snímků a 100 druhů.

Jak měnit nebo přidávat hodnoty pokryvností v tabulce?

V nabídce ‚TABLE SIMULATION >>> ADD/REMOVE SPECIES COVER‘ lze iniciovat vkládání pokryvnosti na zvolené místo tabulky. Nejprve je třeba zadat v procentech hodnotu vkládané pokryvnosti. Poté je možné pomocí levého tlačítka myši vkládat zvolenou hodnotu do tabulky nebo pomocí pravého tlačítka myši jakoukoliv pokryvnost z tabulky smazat. Opětovným vyvoláním nabídky dojde k ukončení funkce. 

Jak zjistit chování různých indexů fidelity?

Program nabízí více indexů fidelity, tedy věrnosti druhu ke skupině snímků nebo jinému druhu. Simulace hodnot fidelity při nastavení čtyř nezbytných parametrů (celkového počtu snímků, počtu snímků ve skupině, počtu snímků s vybraným druhem a počtu snímků vybrané skupiny s vybraným druhem) se nachází ve formuláři nabídky ‚HELP >>> TEST FIDELITY YOURSELF‘. 

Jak ještě více zdokonalit tento program?

Na tuto otázku hledám odpověď již více než pět let. Řada z Vás, uživatelů, mi za tu dobu pomohla k tomu, abych si na ni alespoň částečně odpověděl, a za to patří všem velký dík. Stejně, jako určitě i Vy, nejsem ale stále s programem zcela spokojen. Uvítám proto každou připomínku, která pomůže program dovést k naprosté dokonalosti…
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Upozornění: Instalační balíček může obsahovat relativně starou verzi programu. Na uvedené internetové stránce se však celkem pravidelně (maximálně ve dvouměsíčních intervalech) objevují nové a opravené verze programu. Pokud se však změna netýká souborů instalačního balíčku, ale pouze programu (soubor JUICE.EXE), je na internetu vystaven jen tento soubor. Chcete-li tedy svoji verzi ještě více vylepšit, pak jej stáhněte a uložte na místo původního souboru do adresáře programu JUICE (obvyklá cesta je: C:\Program files\JUICE61)!!!            











Upozornění: Seznam druhů je možné znovu exportovat také z TURBOVEGu nebo si jej pro vlastní účely vytvořit v textovém editoru. Tuto možnost využívají obvykle ti, kteří používají jiný seznam druhů a jejich kódování (tedy především zahraniční uživatelé) nebo ti, kteří chtějí rozšířit textové pole druhu o další informace (např. typologické). Exportní funkci lze nalézt v programu TURBOVEG v nabídce ‘MANAGE >>> SPECIES LIST >>> <any check list> >>> EXPORT >>> LIMITED LIST FOR JUICE’. 





Formát textového souboru se seznamem druhů (je třeba zachovat stejný počet znaků na řádku):





    1ABIEALBAbies alba                            


    2ABIEBALAbies balsamea                        


    3ABIECEPAbies cephalonica                     


  169AMMIMAJAmmi majus                             


  170AMMIVISAmmi visnaga                          


  171AMMOAREAmmophila arenaria                    


 4537PILO-SPPilosella species                     


 4538PIMP-SPPimpinella species                    








Upozornění: Data jsou převáděna z databázového do binárního formátu. Pro urychlení načítání a zálohování dalších informací si program JUICE ukládá tabulky ve vlastním formátu, proto je třeba tabulku ihned uložit jako soubor s příponou WCT. Doporučuji tabulku průběžně ukládat pod jiným jménem (vyplácí se například číslování souboru stejného jména 01…99), protože v programu nelze uplatňovat funkci zpět. Navíc je v některých případech vhodné (například pro různé typy analýz) zachovávat více verzí jediné tabulky.








Tip: Zobrazení jediného snímku je doprovázeno jeho uložením do schránky, a to včetně připojených hlavičkových dat. Je možné si v tomto okamžiku přepnout do textového editoru a snímek zkopírovat ze schránky přímo do textu.








Upozornění: V případě, že zobrazení tabulky neodpovídá ukázce, je třeba změnit font. Obvykle stačí jen zvolit v nabídce ‚OPTION >>> SCALE‘ jednu z možných variant zobrazení.








Tip: U velkých tabulek lze v jediném okně na monitoru s rozlišením 1100 x 750 pixelů ve zmenšené podobě zobrazit asi okolo 500 snímků a 200 druhů (samozřejmě text je v tomto případě nečitelný). Takto si lze jednoduše udělat komplexní představu o struktuře dat bez nutnosti tisku celé tabulky.   








Tip: Potřebujeme-li umístit všechny nespojitě označené modré snímky vlevo, ale první (i poslední) snímek tabulky je bílý. V tabulce máme jen bílé a modré snímky. Modré snímky přesuneme vlevo tím, že všechny bílé snímky přesuneme vpravo. K realizaci žádaného výsledku tak potřebujeme provést jen jedinou operaci.








Tip: Nastavením dvou různých barev pro druhy v oknech ‚Species’ a ‚<Ctrl>‘ lze procházet seznam, mazat a slučovat druhy současně. Pro slučování používejte zkratkovou klávesu CTRL+L.








Tip: Při abecedním třídění druhů je výhodné odstranit zatržení u nabídky ‚Highlight (S), (D) and ® species‘, které způsobí skrytí těchto značek před jmény druhů. Pak lze i tyto druhy setřídit abecedně.








Upozornění: Protože pokryvnost je semikvantitativní veličina, nelze výslednou pokryvnost několika druhů odvozovat výpočtem. Proto výsledný kombinovaný druh jednoduše dostane nejvyšší hodnotu pokryvnosti zjištěnou u slučovaných druhů.





Tip: Doporučuji kombinovat druhy do jediného patra již při exportu dat z TURBOVEGu, který nabízí podobnou funkci.





Tip: Tímto způsobem lze například označit všechny teplomilné druhy, kterým Ellenberg (Ellenberg 1992) přiřazuje hodnoty 7, 8 a 9. K tomuto účelu je možné použít soubor ELLENB.TXT, který je součástí instalace. Čísla druhů však platí pouze tehdy, používáte-li seznam druhů vytvořený pro střední Evropu. 








Upozornění: Druhy označené (S), (D) nebo (r) je nutno vyhledávat buď jako řetězec začínající touto značkou nebo je třeba před hledáním zobrazení těchto značek skrýt.








Upozornění: Snímky budou odstraněny bez náhrady, proto si data, která chcete zachovat, předem zálohujte.








Tip: Funkce se používá například při vyhledání chyb v databázi. Pro snadnější manipulaci se zobrazená tabulka kopíruje do schránky, z níž může být přenesena například do textového editoru.








Tip: Do krátké hlavičky lze přenést i informace z hlavičkových dat. Tuto funkci najdeme tak trochu schovánu v nabídce ‚EDITING AND SORTING >>> SORT RELEVÉS BY HEADER DATA‘. Stačí jen v tomto formuláři pomocí zatrhovacího boxu zrušit třídění a zatrhnout přenášení dat do krátké hlavičky.








Tip: Používáte-li soubor, v němž jsou užity standardní kódy syntaxonů, můžete pro lepší orientaci tyto kódy nahradit jejich plnými jmény výběrem tlačítka ‚Syntaxon‘. Je však třeba mít k dispozici textový soubor s kódem syntaxonu a jeho plným jménem v následujícím formátu:





01       ASPLENIETEA TRICHOMANIS                             


01A      POTENTILLETALIA CAULESCENTIS                        


01AA     Potentillion caulescentis                           


01AA01   Asplenietum trichomano-rutae-murariae               


01AB     Cystopteridion                                      


01AB01   Asplenio-Cystopteridetum fragilis                   


01AB02   Asplenio rutae-murariae-Gymnocarpietum robertiani   


01AC     Asplenion serpentini                                


01AC01   Sedo albi-Cheilanthetum marantae                    


01AC02   Asplenietum serpentini                              


01B      ANDROSACETALIA VANDELLII 


…           








Tip: Hledání řetězce uvnitř celého pole může být výhodné například tehdy, jestliže hledáte určitou lokalitu, jejíž popis může být různými autory definován různě. 








Upozornění: Bílé okno s procenty a kódy pokryvností je aktivní! Reaguje na kliknutí myši tak, že se u příslušné procentické hodnoty objeví dotazník, z nějž je možné změnit kód pokryvnosti exportovaný programem. Pokud chcete využít kódování Braun-Blanquet New, je třeba hodnotu ‚2‘ u procentické hodnoty 4 změnit a ‚m‘, hodnotu ‚2‘ u proc. hodnoty 8 změnit na ‚a‘ a hodnotu ‚2‘ u procentické hodnoty 18  změnit na ‚b‘     








Tip: Pokud generujete opravdu velkou tabulku, kterou není možno vytisknout na šíři jediné stránky, doporučuji postupně část tabulky označit některou z barev, zatrhnout možnost ‚None‘ v okně ‚Species below the table‘ a v okně ‚Species exported‘ zatrhnout ‚all‘. Pak bude mít každá část tabulky stejný počet druhů ve stejném pořadí a bude je možné vytisknout na jednotlivé papíry, slepit k sobě, a získat tak celou velkou tabulku v tištěné podobě.











Upozornění: Sedmipísmenné zkratky exportované do tohoto souboru jsou generovány tak, že první čtyři znaky jsou přebírány z rodového a další tři z druhového jména. Pokud se jedná o sloučený druh, vypadá zkratka např. takto: S/Acmil. První dva znaky indikují sloučený druh, druhé dva rodové jméno a další tři pak jméno druhové.








Tip: Odkaz na internetové stránky programu DMAP a TURBOVEG najdete přímo v programu JUICE v nabídce ‚HELP‘. 








Tip: Přenesením několika krátkých hlaviček do ACCESSu je možné tyto generované údaje propojovat přes pole s číslem snímku z TURBOVEGu, a získávat tak další informace.








Tip: V krátkých hlavičkách se mohou takto objevit kombinace dvou i více hlavičkových dat, vyčleníme-li každé proměnné pouze určité znaky.








Tip: Hledání druhů v jednotlivých oknech lze urychlit zmáčknutím klávesy prvního znaku hledaného druhu. Hledat druhy v seznamu lze také vypsáním části jeho jména do bílého pole pod příslušným oknem. 








Tip: Pokud jste mezitím výběr snímků v TURBOVEGu změnili a nyní nevíte, které snímky byly do tabulky vybrány, proveďte obsáhlejší výběr snímků. Hlavičky snímků, které program v tabulce nezaznamená, budou ignorovány. Vždy však importujte pole hlavičky s názvem ‚Relevé number‘, aby bylo možno hlavičková data s tabulkou propojit. 








Tip: Kombinace PC-ORDu a programu JUICE je velmi efektivním nástrojem. Takto lze totiž tabulku nejen vhodně uspořádat na základě zvolených kritérií, ale je možné získat i další informace, které program PC-ORD neposkytuje – především třeba o počtu diagnostických druhů, jejich diagnostické váze a dalších údajích. 








Tip: Frekvence výskytu druhu ve skupině sice udává, s jakou pravděpodobností se druh ve společenstvu vyskytuje, ale ještě nic neříká o jeho doagnostické hodnotě. Naopak míra fidelity může být u druhů striktně vázaných na dané společenstvo vysoká, i když frekvence jejich výskytu ve snímcích dané skupiny je relativně nízká. Obě míry jsou tedy nezástupné a je vhodné je kombinovat do jedné synoptické tabulky. To umožňují volby v menu synoptické tabulky nazvané ‚PERCENTAGE WITH VALIDITY‘ a ‚CATEGORIES WITH VALIDITY‘. Před zobrazením synoptické tabulky budete vyzváni k zadání minimální hodnoty zvolené míry fidelity. Procenta nebo kategorie frekvence druhu ve skupině budou navíc opatřena hvězdičkou, pokud míra fidelity přesáhne zvolenou hodnotu. 








Tip: Je-li vaše synoptická tabulka nadměrně veliká, potom před tím, než ji zobrazíte, upravte zobrazení tabulky tak, aby její viditelná část zabírala co nejvíce snímků (zmenšením fontu a zkrácením textového řetězce pro druhy). Pak teprve zobrazte synoptickou tabulku.








	1 + Σi Φij * 100


Sj  =      ––––––––––––––	


     	          Rj








Tip: Při exportu tabulky ve formátu vhodném pro program ACCESS se do souboru SPECIES.TXT kopírují také vložené Ellenbergovy indikační hodnoty. Proto i přesto, že se rozhodnete zpracovávat EIH jiným způsobem, může být výhodou si nejprve tyto načíst v programu JUICE a teprve poté exportovat tabulku mimo tento program.








Upozornění: Soubor RTF se nastavuje v nabídce ‚FILE >>> EXPORT >>> CURRENT FILE:…‘. 








Upozornění: Různé míry fidelit mohou nabývat různých maximálních hodnot. Informace o intervalech hodnot jsou následující:





Fidelity	Standard range	Transf. in JUICE	Range in JUICE


Phi coef.	<-1, 1>	Phi * 100	<-100, 100>


u-value	(-oo, oo)	none	(-1000, 1000)


Chi square	<0, oo)	SIGNUM * SQR (Chi)	(-1000, 1000)


G statistics	<0, oo)	SIGNUM * SQR (G)	(-1000, 1000)


Fischers test	(0, 1>	-LOG (FET)	(0, 1000)








Tip: Tahle funkce je časově značně náročná. Číslo vpravo dole udává přibližnou dobu jejího trvání. Výběr lze omezit a dobu urychlit tehdy, jestliže nastavíme limitní hodnotu frekvence, s jakou se druh v tabulce vyskytuje. Třídit druhy s malou frekvencí výskytu nemá totiž valný smysl.  








Tip: Pokud chceme zjistit vztah druhů ke jakékoliv nezávislé skupině vybraných a obarvených snímků, můžeme také využít tento formulář. Po jeho otevření necháme pole se druhy prázdné a pouze zvolíme odpovídající barvu snímků a zmáčkneme tlačítko ‚Fidelity calculation‘. Tento způsob je stejný, ale méně komplikovaný, než soustředění snímků do jediné skupiny oddělené separátorem, zobrazení synoptické tabulky s hodnotami fidelity a setřídění druhů podle fidelity.








Upozornění: Bude-li nastaven větší počet druhů přidávaných do seznamu nebo jako iniciální budou vybrány druhy značně heterogenního charakteru výskytu, objeví se v seznamu posléze všechny druhy tabulky a jeho vytváření bude časově velmi zdlouhavé.








Upozornění: Tato funkce je značně časově náročná. V kratší době lze analyzovat pouze stovky fytocenologických snímků. Při větších tabulkách bude pravděpodobně program počítat hodnoty značně dlouho, proto je vhodné před startem této funkce data uložit.   











